_ Biodeterioro de maderas y diversidad de microorganismos xiléfagos

Analls;s genetlco y molecular de bacterias y hongos involucrados en la descomposicion de madera
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1. Protocolo de analisis molecular
de la caracterizacion de |a madera
en degradacion

1. Extraccion de ADN (madera en degradadion).

2. Amplificacion por PCR [genes 165 mRNA, ITS,
IT52, genes de lignina/celilasa),

3. Electroforesis v purificacion de amplicanes,

4. Secuenciacion yanalisis bioinformatico.
5. |dentificacion taxondmicz y analisis de diversidad
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2. Protocolo de anatomia de madera

con tincion espeifica para fibras dexilema

1, Corte de secciones (transversal, fadial, tangencial).
2. Tincidn con safranina y azul de astra,

3. Montaje en partachjetos.

4. Obsenvacidn en microscapio y registro fotografico,
5. Identificacidn de fibras, vasos y parénguima.

F-‘ms [umml Vasos (il de astra) Farénguima

Muestreo en campo (ironcos, ramas, restos vegetals)
Carte y etiquetads (especie, sitio, fecha, estadn).
Descnpcion del estado de deqgradacidn (grade 1-5).
Secado y conservaciin (cajas/herbario, cdmaras),
Registro fotegrafico y base de datos,

1. Planetamiento de hipdtesis (Hy y Ha).

Seleccidn de prueba estadistica
{ANOVA, Kruskal-Wallis, ¥, etc.).

3. Andlisis de datos (nommalidad, varianzas).

[

4. Caleulo de estadistico y p-valor.
5. Interpretacion de resultados,
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Andlisis molecular,
anatamico y estadistico

Diversidad y funciones
de degradacion

Objetivo

@

su dinamica

Caracterizar |a diversidad de bacterias y hongos xilofages
y surol en la descomposicion de madera de cacticeas,
huizaches, mezquites, pinos y encinos en la zona drida
queretano-hidalguense, mediante enfoques genéticos,
moleculares, anatomicos y estadisticos, para comprender
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